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1. Introducción 
 

En 2017 nuestro grupo de investigación “Bases moleculares de las neoplasias hematológicas” 
adquiere un equipo para hacer estudios de transcripción en célula única Chromium Controller, 
fabricado por 10X Genomics, y distribuido única y exclusivamente en España por parte de 
Bonsai Lab. 
 
Desde entonces, el número de ensayos que tienen lugar en el grupo se ha incrementado 
exponencialmente y, como consecuencia, en 2022 se decide realizar el cambio a un equipo 
superior (Chromium X), el cual permite ampliar sustancialmente el tipo y el número de ensayos 
que se pueden llevar a cabo. En esta misma línea, y también en 2022, se realiza una decidida 
apuesta por la emergente tecnología de la transcriptómica espacial, adquiriendo un equipo 
CytAssist de 10X Genomics. 
 
Aunque bien es cierto que existen diversos equipos que permiten realizar estudios de célula 
única, incluyendo Tapestri (Mission Bio), C1 (Fluidigm) o Rhapsody (BD), estos se centran en 
análisis de paneles de ADN (como es el caso de Tapestri o Rhapsody), lo cual no es el 
principal foco de interés del grupo. Igualmente, en aquellas tecnologías de célula única 
centradas en el estudio del RNA, el tipo de ensayos que permiten estos otros equipos es 
extraordinariamente limitado en comparación con la variedad de ensayos que permite la 
tecnología proporcionada por 10X Genomics. 
 
Los reactivos necesarios para operar dichos equipos son propiedad exclusiva de 10X 
Genomics. 
 

 

2. Necesidades y justificación 
 
Actualmente, la mayor parte de nuestros proyectos requiere de estudios de célula única. Bien 
sea para estudiar transcripción, apertura de cromatina, recombinación V(D)J de células T o B, 
su especificidad antigénica, o la distribución espacial de las distintas poblaciones de un tejido. 
Nuestro día a día requiere de un uso continuo de este tipo de tecnología. La resolución que nos 
proporciona la tecnología de 10X Genomics, es difícil (por no decir imposible) de alcanzar con 
métodos más clásicos. 
 
El continuo desarrollo de herramientas bioinformáticas nos permite disociarnos de los paquetes 
de software desarrollados por 10X Genomics, no así de sus reactivos, que tienen propiedad 
intelectual y son los únicos con garantías de uso en los equipos de 10X Genomics y que son 
los equipos presentes en nuestro laboratorio. 

 
En concreto, el expediente PI23/00516 “Identification of transcriptional mechanisms of 
progression and resistance to treatment in patients with high-risk myelodysplastic syndromes” 
tiene como objetivo la caracterización de las diferencias transcriptómicas y epigenéticas de los 
progenitores hematopoyéticos antes y después del tratamiento con HMA; así como la 
realización de estudios de célula única a nivel de RNA y DNA para determinar la presencia de 
subgrupos de células responsables de generar la resistencia a HMAs. Estos objetivos 
conducirán a la caracterización de redes reguladoras, y de interacciones clave entre las células 
hematopoyéticas y el entorno, claves para la resistencia. Finalmente, se integrarán los datos 
generados con análisis funcionales para determinar si las alteraciones detectadas podrían 
representar dianas terapéuticas. Estos estudios requieren de la adquisición de kits para 
generar librerías de MARseq, ATACseq y scRNAseq por un valor de 75.000€. 
 
 



 

 

3. Situación del mercado 

 
Aunque bien es cierto, como se ha comentado anteriormente, que existen diversas tecnologías 
que permiten realizar estudios de célula única, cada una de ellas depende del uso de un equipo 
y reactivos concretos. La tecnología proporcionada por 10X Genomics es exclusiva para esta 
compañía y su proveedor en España, Bonsai Lab S.L., de forma que los únicos reactivos que 
están validados y certificados para su uso correcto en los equipos de 10X Genomics. Estos 
reactivos, son desarrollados por esta empresa, además de disponer la propiedad intelectual y 
ser equipos cerrados, donde solamente se pueden utilizar con los reactivos y kits de 10X 
Genomics. 
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